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Importancia de la vigilancia genomica

« Todos los virus cambian con el paso del tiempo, y tambien lo hace el SARS-CoV-2, el virus
causante de la COVID-19.

« La mayoria de los cambios tienen escaso o nulo efecto sobre las propiedades del virus.

« Es importante vigilar estos cambios porque algunos pudieran influir sobre la propagacion,
gravedad de la enfermedad, eficacia de las vacunas o medicamentos, medios de diagndstico u
otras medidas de mitigacion y control de la enfermedad.

« Actualmente existen tres clasificaciones de la Organizacion Mundial de la Salud sobre
variantes:

» Variantes de preocupacion (VOC por sus siglas en inglés)
+ Variantes de preocupacion /Linajes bajo monitoreo (VOC-LUM por sus siglas en inglés)*
*+ Variantes bajo monitoreo (VUM por sus siglas en inglés)

* conformado por sublinajes de Omicron (BA4, BAS, BA.29.1, BA212]1, BA2T, BA213)
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Numero de genomas estudiados en México

durante la epidemia 2020-2022 de COVID-19

Al corte del 23 de junio de 2022 y analisis hasta la
semana epidemiologica 23, un total de 62,077
secuencias se depositaron en GISAID, una iniciativa
global de intercambio de datos de vigilancia
gendmica de virus de influenza y el SARS-CoV-2
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Variantes por
entidad
federativa:
corte al 23 de
junio de 2022

Clasificacion de la Variantes de acuerdo a

la OMS.
https//www.who.int/activities/tracking-
SARS-CoV-2-variants/tracking-SARS-CoV-
2-variants

Las VOC/LUM son linajes que esta incluidos
en la columna de Omicron

Datos tomados de la base publica GISAID

https/iwww gisaid.org/
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Variantes del virus SARS-CoV-2 a nivel
nacional durante 2021-2022
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Distribucion de los linajes de Omicron L
en México
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